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Resumo

Conhecer a base molecular da variancia fenotipica em bovinos permi-
te aumentar a compreensao do controle genético e metabdlico sobre
caracteristicas economicamente importantes. Neste contexto, estudos
de associacdo gendmica possibilitam a identificacdo de marcado-

res moleculares, que estao em desequilibrio de ligacdo com regides
cromossOmicas associadas a fendtipos relevantes. Esses marcadores
facilitam estimar os efeitos genéticos, ambientais e suas interacoes
sobre a manifestacao dessas caracteristicas. Portanto, objetiva-se
identificar regides gendmicas e genes associados com caracteristicas
de producédo e qualidade de carne em bovinos da raca Canchim, por
meio da analise de associacdao ampla do genoma, utilizando 54.609
marcadores. Foram coletados dados fenotipicos de 496 bezerros,
com aproximadamente oito meses de idade, participantes das Provas
Canchim de Avaliacdo de Desempenho, submetidos a confinamento
por um periodo total de 154 dias, sendo 42 dias para adaptacéao e
112 dias para avaliacdo de ganho de peso médio diario. Os animais
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apresentaram peso médio inicial de 230 quilos e foram classificados
de acordo com caracteristicas importantes destinadas a producao e
qualidade de carne como ganho de peso, peso final, conformacéao
frigorifica, area de olho de lombo, marmoreio e espessura de gordura
subcutanea. Amostras de sangue foram coletadas para extracdo de
DNA e posterior obtencdo dos gendétipos com o lllumina® BovineS-
NP50 v2 BeadChip. Os gendtipos passardo por etapas de controle de
qualidade, verificacdo de subestrutura populacional, associacdo esta-
tistica e confirmacao por meio de analise de enriquecimento funcional.
A identificacdo de regides cromossémicas e genes que influenciam
caracteristicas economicamente importantes em bovinos de corte per-
mitird a inclusdo de marcadores moleculares nas avaliacdes genéticas
utilizadas em programas de melhoramento animal. Essas informacoes
contribuirdo para o conhecimento dos mecanismos biolégicos e da
arquitetura genética da caracteristica de interesse, ou seja, quantos
genes estdo envolvidos em sua expressao, o efeito de cada gene e a
interacdo entre eles na manifestacdo fenotipica.
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