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Resumo

Campylaobacter teméfilos € um dos patdégenos mais frequentes igaltwra de corte. Lotes positivos ndo apreseniaaissclinicos

ou perdas significativas na producédo, porém a aerfeango € um veiculo de transmisséo da camgilebiase ao homem. Estudos
epidemioldgicos e de rastreabilidade do patégeoaista importante ferramenta para o aperfeicoanmdmtoedidas de controle na
avicultura e, para os quais, o conhecimento dasldexde do patdégeno é essencial. Foram analis@®asepas d€ampylobacter
jgjuni isoladas de trés empresas distintas do sul dal Brase 2010 e 2011. Os isolados foram genotigifas pela macrorestricdo
de DNA por Smal seguido de eletroforese em campsaga (PFGE). Os padrbes de macrorrestricio fonaatisados pelo
Bionumerics 6.1 (Applied Maths) com similariadeccdéda pelo coeficiente de Dice e dendograma ggraliloUPGMA. A analise
permitiu agrupar as amostras em 20 diferentes padié macrorrestricdo (genétipos) compostos pot ® lzandas cada. Em uma
das granjas avaliadas foram identificados quatréispgenotipicos distintos circulantes nos trégdoamostrados, dos quais uma
linhagem foi predominante. A predominancia de uetzmininada linhagem deampylobacter em relagdo as demais, bem como a
sua permanéncia entre lotes alojados no mesmdamjadioi descrita, e sugere a existéncia de umgeefoomum de contaminacao
na granja. Quando comparadas as linhage@aapylobacter isoladas nas trés empresas, foi possivel percabagrupamento das
cepas conforme a origem, sendo os padrdes obsercadacteristicos de cada empresa, j& que nd@stme nas linhagens de
outras integragdes. Notou-se ainda que algumaaderts deCampylobacter circulam em diferentes granjas comerciais, disgant
entre si, mas pertencentes a mesma integracdo, &pidssivel que fatores individuais das empresssam estar relacionados com
a manutencdo dessas cepas nos aviarios. A geivatjdib deCampylobacter indica que as aves podem ser colonizadas por
diferentes subtipos da bactéria, assim como podenrey diferengas na distribuicdo e dindmica epidimica dessas linhagens
entre lotes. Esse resultado sugere a necessidaglgtudios voltados ao entendimento do ambiente donte deCampylobacter
para os lotes de frangos de corte.
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