PROMOCAO:

Sociedade
\. Brasileira de

Fisiologia

Vegetal

iﬁ.ﬁ
Importancia da selecido assistida por marcadores moleculares
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A populagdo mundial passou de aproximadamente 2,5 bilhdes de habitantes em 1950
para 6,5 bilhdes em 2008, ocasionando uma demanda crescente por alimentos. Por outro
lado, a disponibilidade de terras agricultaveis é cada vez mais escassa. O melhoramento
genético tem contribuido substancialmente para suprir esse processo, através da geragao
e langamento de cultivares mais produtivos e resistentes aos fatores bidticos e abioticos,
nas ultimas décadas. No entanto, a selegdo dos genétipos desejaveis, no melhoramento
convencional, baseiase em informagdes fenotipicas dos individuos, atamente
influenciadas pelas interagdes ambientais, sobretudo para 0s caracteres de baixa
herdabilidade, como a grande maioria dos de importancia econdmica. Isto acarreta a
necessidade de uso de técnicas experimentais mais elaboradas, com implicagdes nos
custos e tempo do processo seletivo. Em decorréncia, ndo obstante o consenso de que as
técnicas convencionais sdo indispensaveis, fica claro que novos procedimentos devem
ser incorporados, como complemento, para o sucesso do melhoramento, razao pela qual
devem-se concentrar esforcos na aplicacdo de algumas das técnicas pertinentes a
biotecnologia. Varios procedimentos envolvendo a biologia molecular tém sido
empregados, sobretudo, com o surgimento dos marcadores moleculares, na década de
80, onde novos enfoques tém surgido com o intuito de auxiliar os melhoristas durante o
processo seletivo, pois tém a vantagem de nao sofrerem influéncias ambientais e
possuirem heranga mendeliana. A incorporacdo dessas informagdes na sele¢do de
plantas ¢ conhecida por selegdo assistida por marcadores moleculares (SAM) e tem sido
utilizada com sucesso em programas de melhoramento de diversas culturas. A SAM
consiste em integrar a genética molecular com a seleg¢@o fenotipica, através da procura
de alelos desgjaveis indiretamente por meio do uso de marcadores ligados. Quanto mais
proximo o marcador encontra-Se do gene, mais eficiente é o processo. A SAM tem sido
aplicada para diversos objetivos, tais como: a) a piramidagao de alelos de resisténcia a
doencas, para desenvolver cultivares com resisténcia duradoura e de amplo espectro,

através do monitoramento ao longo do processo dos marcadores ligados aos alelos
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desgaveis, efetuando assim uma selegdo indireta mais efetiva que a via analise de

sintomas, pelas dificuldades inerentes a este procedimento; b) o uso em
retrocruzamentos, que permite reduzir a transferéncia de alelos indesejaveis do genitor
doador (exdtico), durante 0s ciclos subseqiientes, monitorando e mantendo apenas os de
interesse, juntamente com os do genitor recorrente, reduzindo o numero de ciclos de
retrocruzamento; ¢) ho mapeamento de locos controladores de caracteres quantitativos -
QTLs (Quantitative Trait Loci). Esses caracteres possuem distribuicdo continua e
freqiientemente Sio controlados por muitos genes, atamente influenciados pelo
ambiente. Desta forma, 0 maior impacto da SAM ¢ esperado para estas caracteristicas,
através da localizagao de QTLs, o que facilitara aincorporagao de um maior nimero de
alelos desgjaveis nos individuos, acelerando o melhoramento genético. Evidentemente,
nem as mais sofisticadas técnicas de marcadores moleculares substituirdo a experiéncia
do melhorista e, com certeza, 0os experimentos de campo. Entretanto, a combinagio
dessa ferramenta com o melhoramento convencional permitira a obtengao de resultados
expressivos, com maior eficiéncia e eficacia, reduzindo custos e tempo do processo
seletivo.



